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Stage de 2™ année de master ou fin d’étude d’ingénieur

TITLE : Caractérisation d’un nouveau mécanisme de tolérance aux stress biotiques et abiotiques chez
Arabidopsis thaliana et chez la tomate

CONTEXTE : La recherche de nouveaux mécanismes de résistance aux virus chez les plantes est cruciale
pour l'agriculture, car les virus entrainent des pertes mondiales estimées a 50 milliards d'euros par an.
Les mécanismes connus, basés sur les genes majeurs ou la modification de génes de sensibilité, ont
leurs limites : le premier est difficilement transférable entre espéces, et le second souffre d'une
diversité génétique restreinte. Dans ce contexte, I'identification de mécanismes inédits est vitale pour
développer des stratégies de protection durables et efficaces, réduisant ainsi la dépendance aux
pesticides. Une étude récente sur l'abricotier sauvage a mis en évidence une nouvelle région de
résistance a la sharka (maladie virale due a l'infection par le plum pox virus -PPV-) sur le chromosome
1, liée au gene cible étudié dans ce projet. Des expériences sur Arabidopsis ont montré que la sur-
expression de ce géne confére une résistance au PPV, suggérant un role antiviral de cette protéine,
potentiellement via une interaction directe avec la protéine de capside virale (Decroocq et al, article
en cours de révision).

OBIJECTIFS : Les objectifs du projet sont : 1/ La validation de la généricité de ce nouveau mécanisme
de résistance chez d’autres espéces cultivées comme la tomate, 2/ La prédiction de sa transférabilité
a d’autres pathosystémes via des analyses in silico, 3/ La vérification de la corrélation entre ce
mécanisme et la tolérance des plantes cultivées aux stress abiotiques.

METHODES : Tests de tolérance aux virus et aux stress abiotiques (chaleur, sécheresse) en conditions
controlées, extraction d’ADN et d’ARN, PCR et Q-RT-PCR, obtention de lignées de tomates éditées
par I'approche CRISPR-Cas9.

PRE-REQUIS :
- Niveau Master BAC+5
- Connaissances: principes de base en génétique mendélienne, biologie moléculaire

- Compétences opérationnelles: Extraction ADN/ARN, PCR (polymerase chain reaction) et
potentiellement Q-RT-PCR. Notion de base sous R, de statistiques et/ou de culture in vitro

- Languages: Francais / Anglais possible
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